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概要 ＥＡ (600 字～800 字程度にまとめてください。) 
  
 土壌線虫(soil nematodes)は種の数と量において主要な生物であり、土壌における物質循環を研究するうえで欠
かすことができない存在である。しかし、その環境学的な重要性にもかかわらず、数百万種とも言われている種多様
性のために土壌線虫に関する研究は進んでいないのが現状である。本研究では、（１）汚染土壌のリスク評価を念頭
に、土壌線虫集団の変動を指標とした評価法の確立のための基礎研究を行うとともに、（２）主要な環境汚染物質につ
いて代表的な土壌線虫である線虫 C. elegans を用いた毒性評価法の検討を行った。 
 基準となる線虫株 C. elegans のほか、入手可能な 8 種類の線虫株（M. longespiculosa, O. dolichuroides, P. typical, 
Acrobeloides sp., Zeldia sp., P. teres, P. pacificus, Panagrolaimus sp.）を培養し、DNA 試料を調製した。線虫種を区別
するために、ミトコンドリア電子伝達系の遺伝子（COX1）の塩基配列多型を利用する方法および任意のプライマーセッ
トを用いた random amplified polymorphic DNA (RAPD)法について検討した。全ての株で増幅 COX1 断片のクローニン
グを行い、それらの塩基配列の比較解析、および種特異的な RAPD バンドの再現性について詳細な検証を行った。ま
た、ベルマン法を改良して回収した土壌線虫について、上記手法により主要な線虫種を同定するための解析を進めて
いる。また、土壌線虫解析と並行して、４種類の主な環境有害性物質について、C. elegans の短寿命変異体を用いた
寿命短縮を指標とする毒性評価法の研究を行い、変異体利用の有用性を実証した。 

キーワード ＦＡ 線虫 土壌 毒性評価 DNA 解析 
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欧文概要 ＥＺ 

 
 Nematodes are species-and mass-abundant organisms in soil and play important roles in nutrient cycling. 
Since soil nematodes are affected by exposure to dissolved contaminants, analyzing living nematode 
populations could be useful for assessment of polluted soil environment. However, it is difficult to 
distinguish nematode species because of their huge number of species. In this study, we tried to establish 
the methods for isolate soil nematodes and distinguish the species by molecular biological approach.
 First, we modified the Baermann method and successfully isolated soil nematodes. Secondly, nine species 
of soil nematodes (C. elegans, M. longespiculosa, O. dolichuroides, P. typical, Acrobeloides sp., Zeldia 
sp., P. teres, P. pacificus, and Panagrolaimus sp.) were obtained to prepare genomic DNAs. The DNA 
fragments with approximately 700 bp of the mitochondrial COX1 gene were amplified and cloned DNAs were 
subsequently sequenced for examining molecular barcodes of these species. The RAPD method was also tested 
for analysis of nematode species using those DNAs to detect several species-specific bands. At present, 
both methods are applied to analysis of soil nematodes isolated by the Baermann method. Thirdly, we 
showed the effectiveness of use of a short-lived C. elegans to assess lifespan toxicity by exposure 
to four kinds of ecotoxicants.  

 


