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	概要　ＥＡ　(600字～800字程度にまとめてください。)

植物の病害抵抗性の発現において、プログラム細胞死の誘導は必須である。我々はこれまでシロイヌナズナのプログラム細胞死(PCD)の負の制御因子であるLSD1が、自身のジンクフィンガー構造を介して細胞質で他のタンパク質と相互作用することで、核タンパク質の核輸送を抑制する細胞質リテンションタンパク質として働くことを明らかにしている。これまで同定したLSD1相互作用タンパク質が転写制御因子であることから、LSD1の機能が、PCDの誘導における転写制御に間接的に関わっていると考えられる。この研究では植物の病害抵抗性に関わるプログラム細胞死のメカニズム解明のために、LSD1と相互作用する転写制御因子の一つ、IAA8について注目し、植物での相互作用機構、および細胞死の誘導メカニズムにおけるIAA8の機能を明らかにすることを目的として実験を行った。
LSD1とこれらの転写制御因子の相互作用機構を明らかにするために、まずファージディスプレイ法を用いてLSD1の標的認識配列を調べた。その結果、3アミノ酸の標的認識配列を決定した。この配列に着目し、酵母のツーハイブリット法、及び植物細胞を用いたBiFC法によりLSD1とIAA8との相互作用を調べた結果、この標的認識配列を介して相互作用することを明らかにした。また、GFP蛍光タンパク質を用いて植物細胞中におけるこれら相互作用因子の局在部位を調べたところ、LSD1の標的認識配列に変位を導入したクローンでは、これらの細胞質への移行が見られなくなった。さらに、変異体を用いた解析から、IAA8の機能がlsd1変異体において誘導されるPCDを負に制御していることを明らかにした。これらの結果より、細胞質における標的認識配列を介したLSD1との直接の結合によるIAA8の核―細胞質間移行の制御機構がPCDの誘導機構に密接に関わると示唆される。
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	欧文概要　ＥＺ

Arabidopsis LSD1 is a negative regulator of programmed cell death (PCD). We have demonstrated that LSD1 is a cytoplasmic retention protein, which inhibits the nuclear transport of nuclear proteins by interacting via its zinc finger motifs in cytoplasm. Because most of characterized LSD1-interacting proteins belong to transcriptional regulators, the function of LSD1 would be involved in transcriptional regulation participating in the promotion of PCD. To clarify the mechanism of physical interaction between LSD1 and these transcriptional regulators, we focused on one of those, Aux/IAA transcriptional repressor IAA8. At first, we examined the target recognition sequence of LSD1 by phage display method. As a result, we found that conserved amino acid sequence for target recognition by LSD1. Using yeast two-hybrid system and BiFC method in plant cells, it was shown that LSD1 interacts with IAA8 via this conserved recognition sequence. Subcellular localization of IAA8-GFP in plant cells was altered by mutation on the conserved recognition sequence. By mutant analysis, IAA8 negatively regulated PCD induced in lsd1 mutant. These results strongly suggest that the function of IAA8 would participate in plant PCD inducing mechanism under the control of LSD1’s function, which retains interacting proteins by direct interaction via conserved recognition sequence in cytosol.                                                      
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